Posmkaji ka C. burnetii
parnesataji
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¥® Inficetie dzivnieki parasti ir hroniski slimi bez Q drudza
simptomiem.
Atgremotajos izraisa abortus.
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Ercés

Hematofags baroSanas veids posmkaju vidi ir svarigs faktors infekcijas 1




Musas

Mehaniskais vektors;
Inficéjas édot kontaminétu baribu - asinis, féces;

» lIzplata infekciju ar ekskrementiem, kuru sastava ir
C.burnetii.

» Komstatéta vairakas musu sugas ASV un citas valstis -
Melophagus ovinus (aitu kaulu musa), Musca domestica
(majas musa), Stomoxys calcitrans (siva musa), Lucilia
coerulea viridis and Lucilia sericata (Sarwar, 2015,
Nelder et al., 2008);

» Musu loma C.burnetii epidemiologija joprojam nav
izpetita.




Blaktis

Mehaniskais vektors;

Inficéjas edot kontaminétu baribu - asinis ;

» lIzplata infekciju ar ekskrementiem, kuru sastava ir
C.burnetii;

» Pétijumi liecina par sp€ju uznemt, replicét, nodot
pecnacejiem un ekskretet C.burnetii ar fecem (Eldin et
al., 2017, Delaunay et al., 2011).




Utis

Mehaniskais vektors;
Inficéjas edot kontaminétu baribu - asinis;

» lIzplata infekciju ar ekskrementiem, kuru sastava ir
C.burnetii;

» Spé€j uznemt, replicét, nodot pecnacéjiem un ekskretét
C.burnetii ar fecem;

» Petijumi Francija liecina, ka pastav risks, art ar cilvéku
migracijas palidzibu izplatit posmkaju slimibas ar galvas
utim, kaunuma utim un kermena utim (Amanzougaghene
et al., 2020).




Erces

Tiek uzskatits par galveno baktérijas uzturéetaju vide;

Plasi pazistamais, loti infekciozais, references celms
Nine Mile ir izoléts no Dermacentor andersoni €rces;

» Péc noverojumiem ar mikroskopu aptuveni 40 ércu sugas
sp€j inficéties ar C.burnetii, tacu eksperimentali ir
pieradits, ka vismaz septinas cieto un miksto ércu sugas
sp€j but par kompetentu vektoru (Duron et al., 2015).




Vetoru kompetence

» Spé€ja uznemt C.burnetii no inficéta organisma;

» Sp€ja C.burnetii klatbutnei saglabaties parejot no kapura
stadijas uz nimfu un no nimfas stadijas uz pieaugusu
1patni;

» Spé€ja inficét veselu organismu.




Erces

Izplatiba starp ércém Izplatiba starp mugurkaulniekiem

® Transorali p
e Gaisa

o Tiess kontakts

/ Ola .
Pieaudzis Kapurs _ -

ipatnis
Izplatiba starp ércém un
mugurkaulniekiem u
o Erces kodums

o Erces féces

e Transtadiali

Nimfa

Coxiella burnetii (Q drudzis)

Coxiella burnetii izplatibas celi (Duron et al., 2015)




Erces

Petijumi par ercem ka galveno uzturetaju
vide ir pretrumgi.




Par ercem ka galveno vektoru

» Péc érces inficésanas C.burnetii ir atrodama zarnas,
hemolimfa, malpigija kanalos, siekalu dziedzeros,
olnicas.

» Savvala dazadiem dzivniekiem ir konstatéta C.burnetii
klatbutne féceés, placenta, maksts glotas, kas liecina par
infekcijas izraisitaja cirkulaciju starp dazadiem savvalas
dzivniekiem.

Coxiella burnetii vakuolas 19
dienas péc fécu inokulacijas
peles stinas. 400x palielinajums.
(Korner et al., 2020)




Par ercem ka galveno vektoru

» Parejosa bakterémija ar C.burnetii notiek daudziem
dzivniekiem agri péc inficésanas, tacu érces var
inficéties atkartoti barojoties uz inficéta dzivnieka.

» Ercu videja zarna vai védera C.burnetii var savairoties
liela daudzuma un tikt izdalita vidé ar fecém. Erces ar
C.burnetii var inficéties ar1 ieelpojot fecés esosas
C.burnetii. Ir novérota vertikala transmisija, kas varétu
liecinat ar iespéjamu persistentu infekciju ercu
populacija.

» Par persistentu infekciju ércu populacija liecina spanu
petijums vidusjlras rajona, kur tika konstatéta augsta
C.burnetii klatbutne (55,66%) ercu populacija(H.
Lusitanicum), vairak neka puse inficéto ercu tika
konstatétas uz negativiem saimniekiem (50,45%), kas
liecina, ka C.burnetii ir ieguta ieprieks€ja attistibas
stadija (Gonzalez et al., 2019).




Pret ercem ka galveno vektoru

» Inficéto saimniecibu apkartné C.burnetii sastopamiba ércu
populacija var but zema vai vispar nenovéerota (Duron et
al., 2015).

» Ercés ir biezi sastopamas ari citas dazadas Coxiella
[idzigas baktérijas (Duron et al., 2015).

» Petijumi Kanariju salas, kas tiek uzskatita par endémisku
sistemu liecina par peridomestisku izplatibas veidu. Tika
pétita ercés (Hyalomma lusitanicum, Rhipicephalus
turanicus, Rhipicephalus sanguineus, and Rhipicephalus
pusillus. Hyalomma lusitanicum) C.burnetii izplatiba
vegetacija, savvalas dzivniekos, majas sunos un majlopos.
Visas parbauditas érces no vegetacijas bija negativas,
izplatiba savvalas dzivniekos 6%, majas sunos 6.9%,
majlopos 11.3% (Bolanos-Rivero et al., 2017).




Pret ercem ka galveno vektoru

» Latvija veiktaja petTjuma, izmekléjot 132 Ixodes gints érces
un 36 Dermacentor reticulatus sugas érces C. burnetii DNS
klatbutne tajas nav konstatéta (petijums "Kukainu mainigas
faunas loma zoonozu un dzivnieku eksotisko slimibu parrnesé
un izplatibas riska dinamika Latvija”“, 2019).
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Coxiella burnetii l1dzigie organismi.

» Filogenétiskie petijumi liecina, ka
Coxiella i\dzigajam baktérijam,
kuram primarais saimnieks ir mikstas
érces un C.burnetii ir kKOp€js
priekstecis (Duron et al, 2015, sk.
attelu).

» Genétiski Coxiella lidzigas bakterijas
un C.burnetii ir ekologiski atskirigas,
pieméram, Coxiella idzigas
baktérijas, kuras konstatétas
Amblyomma americanum €rces ar
100% sastopamibu visos dzives cikla
periodos, ir bez atpazistamiem

virulences geniem, kas liecina par to,

ka baktérija nav patogéna.

» Atklajumi par Coxiella lidzigajam
baktérijam liecina par to, ka ir
nepieciesams precizi atskirt Coxiella
[idzigas batérijas no C.burnetii.
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Figure 1. Cladogram of the Cawiela Genus Based on Representative DNA Sequences Awaiable in the GenBank Datzbase
(actapted from [49] and [117]). Members of the two sister-genera of Coxiela (Rickettsiela and Legionala) have been added to
delneate the Coxiglia gents. The four Coxiela dades arelabeled A-D. CLB, Coxiella-ikebacteria; cicles, Caxielastrains primarly
characterizedintioks; blue, Coxiela-lke bacteria; red, C. bumeti; Black, bacteiabelonging tobacteri genera other thanCadela.



C.burnetii noteiksana

» Visbiezak komercialajos kitos ka mérka géns tiek izmantots
IS1111 (transpozazes insercijas elements), izmanto an
citus génus, pieméram, sodB (superoksida dismutaze),
com1, kas kode 27 kDa aréjo membranu proteinu,
izocitrata dehidrogenazi (icd), siltuma soka operons, kas
kodé divus siltuma soka proteinus (htpA un htpB), ka ar
Cb-Mip - makrofagu infekciozitates proteins.




C.burnetii noteiksanas problémas

» 1S1111 insercijas sekvencei Coxiella [idziga baktérija
Bothriocroton auruginans érces uzrada 90% lidzibu.

» Ar sodB génu Carios capensis ércés Coxiella lidziga
baktérija uzrada aptuveni 92%.

» Lidzigi ir arT ar citam metodém.

» Tas liecina par genétiskam lidzibam ar C.burnetii,
izmantota metode var nebut pietiekami specifiska
C.burnetii atskirsanai no Coxiella [idzigiem organismiem,
tadejadi iesp€jama patogéna prevelances parvéertésana.




Kopsavilkums

» Ir maz petijumi par C.burnetii izplatibu posmkajos un to
lomu baktérijas izplatisana.

» Ir zinams, ka érces var inficéties ar C.burnetii un
darboties ka vektors, tacu visticamak, biezak infekcija
vairak izplatas pa gaisu aerosolu veida neka ar ércem.

» Pateicoties €rcu spéjai parazitét uz dazadiem
saimniekorganismiem, kuri sp€j patogénu izplatit lielas
distancés, erces var but galvenie Q drudza izplatitaji
starp mugurkaulniekiem.
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